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Le glioblastome multiforme (GBM) est un gliome agressif d’origine astrocytaire. 

Plusieurs obstacles existent dans son traitement (localisation de la tumeur dans le 

cerveau, hétérogénéité tumorale et résistance aux thérapies conventionnelles, …). Les 

progrès technologiques ont facilité l’adoption de modèles cellulaires plus avancés 

(cellules primaires, iPSC,…), plus proches des phénotypes humains mais dont la 

complexité peut nécessiter l’utilisation de méthodes analytiques non perturbatrices 

pour capturer avec précision des données biologiquement pertinentes. Nous décrivons 

ici une solution robuste pour la segmentation cellulaire et la classification 

vivantes/mortes des cellules individuelles sans marquage, à l’aide d’un logiciel intégré 

basé sur l’IA. Nous illustrons comment cette approche peut fournir des informations 

sur la réponse des cellules gliales à divers traitements chimio-thérapeutiques. 
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